Run Summary
SequenceServer 3.1.3 using BLASTN 2.16.0+, query submitted on 2024-10-29 04:07:35 UTC

Databases: Hereis assembly one 2022-04 , sequenceserver-5 hits (898 sequences, 110886216 characters)

Parameters: task megablast, evalue 1e-20, max_target_seqs 50, sc-match 1, sc-mismatch -2, gap-open 0, gap-extend 0, filter L;m;
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Alignment Results
Length: 180
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Hit sequences producing significant alignments
#  Similar sequences Query coverage (%) Total score E value Identity (%)
1. ref[NT_033778.4| Drosophila melanogaster chromosome 2R 100 20871 6.91x10 100%
2. ref[NT_037436.4| Drosophila melanogaster chromosome 3L 100 819 1.51x10%? 97.2%
ref|[NT_033778.4| Drosophila melanogaster chromosome 2R Hit 1. Length: 25,286,936
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a. Score: 333.52 (180), E value: 6.91x107%%, Identity: 180/180 (100%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + | +
Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGT 103
FETEEEETEErr et e et e e et e e et e et e e et e e e e e e et e e e e et e e e e e e e e e e e e

Subject 121 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGT 223
Query 104 ACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEE et et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ey
Subject 224 ACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 3600

b. Score: 322.44 (174), E value: 1.49x10°%7, Identity: 178/180 (98.9%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + / +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101
FEEEETTEEEEre e e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e

Subject 1401 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 1501

102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

EPEEEEEE e et e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 1502 GAACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 15860

Query

c. Score: 322.44 (174), E value: 1.49x10°%7, Identity: 178/180 (98.9%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101
FEPEEEETEErrr e e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e et e e e e e e e et e e e e e e e e

Subject 7197 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 7297

102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEErer et et et e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 7298 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 7376

Query

d. Score: 316.90 (171), E value: 6.96x10°%¢, Identity: 177/180 (98.3%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGT 103
FETEEEETEErr et e et e e et e e et e et e e et e e e e e e et e e e e et e e e e e e e e e e e e

Subject 471 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGT 573

104 ACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEECEEEEEEr e e tree et tere e e e e e e e e e e e e e e e e e e e reren
Subject 574 ACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATAATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTAATGTC 650

Query


https://doi.org/10.1093/molbev/msz185

e. Score: 316.90 (171), E value: 6.96x107%6, Identity: 177/180 (98.3%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

FEEEETEEEEEEEe e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e et e eee e e e e e e e e e e e e ey
Subject 1867 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEE e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 1968 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 2046

f. Score: 316.90 (171), E value: 6.96x10°%, Identity: 177/180 (98.3%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

FECEEEEEEEE e et et e e e et e e e e e e e e e e e e e e Cer e e e e e e e e e e e e
Subject 8726 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTCCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCGGATTTCAA

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

RN RN RN R R R R AR RN RN R NN R RN RN RN NN R R RN
Subject 8827 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 8905

g. Score: 316.90 (171), E value: 6.96x107%¢, Identity: 177/180 (98.3%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

FECEEEEEEEE et e et e e e et e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 9076 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEEEEEEEEEEr et e e teee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 9177 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATAATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTAATGTC 9255

h. Score: 311.36 (168), E value: 3.24X10'84, Identity: 176/180 (97.8%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

FEETEEEEEE e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ey
Subject 1051 AAGTCACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACATTTTAATCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEErer et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 1152 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 1230

i. Score: 311.36 (168), E value: 3.24x10%%, Identity: 176/180 (97.8%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

FECEEEEEEEE R e e e e et e e e e b e e e e e e e e e e e e e e e Fee e e e e e e e e e e e e e e
Subject 3265 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEEreee teerreee e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 3366 GTACCAGACAAACGGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 3444

j. Score: 311.36 (168), E value: 3.24x10°%%, Identity: 176/180 (97.8%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

FECEEEEEE PEE et e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e P e e e e e e e e e e e e e
Subject 5435 AAGACACCTCCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEEEEEEEE R et et et e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 5536 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 5614

k. Score: 311.36 (168), E value: 3.24x10°%4, Identity: 176/180 (97.8%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

FEETEEEEEEEre e e et er e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ey
Subject 6018 AAGGCACCTTCTAGAGATTCTGTTTAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEErer et e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 6119 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 6197

l. Score: 311.36 (168), E value: 3.24x10°%%, Identity: 176/180 (97.8%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

FECEEEEEEEE TR e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e Cee e et e e e e e e e e e e e e e
Subject 6251 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEREEEE e et e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e P e e
Subject 6352 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGATACACAAAAACAAAAAATTGACTAAGTTATGTC 6430

m. Score: 305.82 (165), E value: 1.51x10°%2, |dentity: 176/181 (97.2%), Gaps: 1/181 (0.6%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTA-AGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCA

FECEEEEE e e et e et e e e e e tee e e e e e e e e e e et e P e e e e e e e e e e e
Subject 2332 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCA

Query 101 AGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEEEEEEEE R e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ey
Subject 2433 AGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 2512

n. Score: 305.82 (165), E value: 1.51><10'82, Identity: 175/180 (97.2%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +
Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

101

1967

101

8826

101

9176

101

1151

101

3365

101

5535

101

6118

101

6351

100

2432

101



Subject 2799
Query 102

Subject 2900

FEEEEEEEErrrer e e e e e eer e e e e e e e e e e e e e e et e eee e e e e e e e e e e e ey
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCACCTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 2899
GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEEEEEEEEEEr et et et e et e e e e e et Pee e e e e e e e e e
GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGCACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 2978

0. Score: 303.97 (164), E value: 5.41x10°%2, Identity: 175/180 (97.2%), Gaps: 1/180 (0.6%), Strand: + / +

Query

Subject 2115
Query 10

Subject 2125

1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CEEEEEEEE e e e e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ey
8 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATGTTCCGATTTC 21256

© AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEr e e e terre e e e e e e e e et P e e e e e e e e
7 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACAG-AAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 21336

p. Score: 303.97 (164), E value: 5.41x10°%2, Identity: 175/180 (97.2%), Gaps: 1/180 (0.6%), Strand: +  +

Query

Subject 2321
Query 10

Subject 2331

1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CECEEEEEEE T e e e e e e e et e et e e e e et e e e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e ey
2 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATGTTCCGATTTC 23310

© AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEEeer et ee e e et ter et e e e e e e e e e e e et P e e e e e e e
1 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACAG-AAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 23390

q. Score: 300.28 (162), E value: 7.00x10°%!, Identity: 174/180 (96.7%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1

Subject 1634
Query 102

Subject 1735

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101

RN RN R R R R A A R R RN RN R R e A RN A R R RN R R A RN N R RN
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTATAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 1734

GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEEEEr e et e et teee et e ree e et Per e e e e e e e e e e e
GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTACTTAAACCTGGCACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 1813

r. Score: 300.28 (162), E value: 7.00x10°%%, Identity: 174/180 (96.7%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1

Subject 2566
Query 102

Subject 2667

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101
FECEEEEEEEE R e e et e e e et e e e et e eer e e e e e e e e e e b e e e e e e e e e e e e
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCTAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTATAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 2666
GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEEEErrr et e e e et eer e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGCACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 2745

s. Score: 296.58 (160), E value: 9.06x10°%, Identity: 170/175 (97.1%), Gaps: 0/175 (0%), Strand: + | +

Query 6

Subject 8264
Query 107

Subject 8365

ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACC 106

CECEEEEEEEE R et et e e e e e e e e e e e e eeee e tee e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTGAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACC 8364

AGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEE e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e et e
AGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTTACTAAGTTATGTC 8438

t. Score: 294.74 (159), E value: 3.26x10™"%, Identity: 173/180 (96.1%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + | +

Query 1

Subject 2100
Query 102

Subject 2201

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101

RN RN RN R R R R R A R RN RN R N R e A RN R A R A e R R R A NN RN RN
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAACAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTATAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGATTTCAA 2200

GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEr Ferreer e et e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e
GTACCAGACACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 2279

u. Score: 294.74 (159), E value: 3.26x10°7°, Identity: 173/180 (96.1%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + /[ +

Query 1

Subject 5668
Query 102

Subject 5769

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101

FECEEEEEEEEEEr e et e e e et e e et eer e e e e e e e e e e e e e Cer e e e e e e e e e e
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAACAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGATTTCAA 5768

GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEr ter et e e e e e e e e e tee e e e e e e e
GTACCAGACACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGATACACAAAAACAAAAAATTGACTAAGTTATGTC 5847

V. Score: 291.04 (157), E value: 4.22x10° 78, Identity: 165/169 (97.6%), Gaps: 0/169 (0%), Strand: + [ +
Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 109

Subject 20274 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 20372
Query 110 CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGT 179

Subject 20373 CACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGT 20442

w. Score: 289.

20 (156), E value: 1.52x10777, Identity: 169/175 (96.6%), Gaps: 1/175 (0.6%), Strand: + | +

Query 6 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAG 108

Subject 824 ACCTTCTAGATATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTGAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAG 926



Query 109 ACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

Subject 927 ACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTA-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 997

X. Score: 289.20 (156), E value: 1.52x10°77, Identity: 172/180 (95.6%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + | +

Query 1

Subject 3032
Query 102

Subject 3133

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA
FECEEEEEEEEEEr e et e e e e e et e teer e e e e e e e e e e b e e e e e e e e Err e e
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCTAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTATAAGCGGTCAAAATGGGTCATTTTCCGATTTCAA
GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEERErree et e e e et eeee e e e e et e e e e e e e e e e e e
GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTACTTAAACCTGGCACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 3211

y. Score: 289.20 (156), E value: 1.52x10777, Identity: 169/175 (96.6%), Gaps: 1/175 (0.6%), Strand: + [ +

Query 6

Subject 9429
Query 107

Subject 9530

ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACC

FECEEEEEEE PEEEEr e e e e e e e e e e et eeee e e e e e e e e e e e e e e e e
ACCTTCTAGATATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTGAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACC

AGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEErrr e ere et et Cee e e e e e e e e e e e e e e e e e
AGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTA-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 9602

z. Score: 281.81 (152), E value: 2.54x10 7>, Identity: 171/180 (95%), Gaps: 1/180 (0.6%), Strand: + [ +

Query 1

Subject 4624
Query 102

Subject 4725

aa. Score: 281.
Query 11

Subject 18810
Query 110

Subject 18909

ab. Score: 281.
Query 11

Subject 20851
Query 110

Subject 20950

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

FECEPEEEEE e e et e e e et e e e tee e e e e e e e e e e e e e e P e e e e e e e e e e
AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA

GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEr Perreee e et e e e e e e e e et e e e e et
GTACCAGACACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACAG-AAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 4802

81 (152), E value: 2.54x10 %, Identity: 164/170 (96.5%), Gaps: 0/170 (0%), Strand: + | +

CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA

RN RN R R RN R R R N A R e R O R R RN R RN AR R R R RN R AR A RN RRAR RN
CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGTCTAAGTTTTACATTTAAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA

CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FETEEErrrrerr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 18979

81 (152), E value: 2.54x10 "%, Identity: 162/167 (97%), Gaps: 0/167 (0%), Strand: + | +

CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA

RN RN R R R RN R R R R R e R R RN R R RN R AR N RN R RN R AR RN RRAR RN
CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGATCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA

CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

FEPEEErerreer e e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e
CACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 21017

ac. Score: 281.81 (152), E value: 2.54x10 7>, Identity: 164/170 (96.5%), Gaps: 0/170 (0%), Strand: + / -
CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 109

Query 11

Subject 26968
Query 110

Subject 26869

101

3132

106

9529

101

4724

109

18908

109

20949

CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCTGA 26870

CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErreer e e e et e e e e e e e e e e e e Err e e e Feerrn
CAAACAGAAGATACCTTTTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAGTAAATTGACTAATTTATGTC 26799

ad. Score: 278.12 (150), E value: 3.28x10°74, Identity: 170/180 (94.4%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + / -
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

Query 1

Subject 38866
Query 100

Subject 38767

AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTC 38768

AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEE trreerrerr e eer et tere e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
AAGTACCTGACAAACAGAAGATACCTTCAACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 38687

ae. Score: 276.27 (149), E value: 1.18x10°"3, Identity: 170/180 (94.4%), Gaps: 1/180 (0.6%), Strand: + | +
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

Query 1

Subject 22060
Query 100

Subject 22159

AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTTATTTTCCGATTTC 22158

AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEErre reerr e e et ter et e e e e e e e e et P e e e e e e
AAGTACCAGACACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACAG-AAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 22238

af. Score: 276.27 (149), E value: 1.18x10 73, Identity: 170/180 (94.4%), Gaps: 1/180 (0.6%), Strand: + | +
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

Query 1

Subject 22617
Query 100

AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGTTGATTTTCCGATTTC 22715

AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180
FEEEEEEEErrE Peeer e e et tee e e e e e e e e e e b e e e e rerrrr



Subject 22716 AAGTACCAGACACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACAG-AAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 22795

ag. Score: 276.27 (149), E value: 1.18x107"3, Identity: 170/180 (94.4%), Gaps: 1/180 (0.6%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R NN RN R RN R AR RN RN R RN N R R R R R R RN R R R RN R AR NN RN RN
Subject 23561 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 23659

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEErre Peeer e e e et tee et e e e e e e e e e et e e e e et r
Subject 23660 AAGTACCAGACACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACAG-AAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 23739

ah. Score: 276.27 (149), E value: 1.18x10°73, Identity: 170/180 (94.4%), Gaps: 1/180 (0.6%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CEEETEEEEEErr e e e e e et e eer e et e e e e e e e e e eer e e e e e et Fer e ey
Subject 24118 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGTTGATTTTCCGATTTC 24216

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEErre reerr e e e et ter et e e e e e e e e e et b e e e e e e e e
Subject 24217 AAGTACCAGACACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACAG-AAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 24296

ai. Score: 276.27 (149), E value: 1.18x10773, Identity: 163/170 (95.9%), Gaps: 0/170 (0%), Strand: + / -

Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 109

RN RN RN R R RN R R R R R e R R RN R RN AR NN R RN R AR RN R
Subject 32204 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCTGA 32106

Query 110 CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEErrerr e e e e e e e et et eer e et e e e eer e e Frrrrn
Subject 32105 CAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGTTACACAAAAACAGTAAATTGACTAATTTATGTC 32035

aj. Score: 272.58 (147), E value: 1.53x10 72, Identity: 169/180 (93.9%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101

RN RN R R R e e R A R R RN RN R R e A RN A R A e R R R A RN RN RN
Subject 3498 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTTAACAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTATAAGCGGGCAAAATTGGTGATTTTCCGATTTCAA 3598

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEr Perreer e et e et e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 3599 GTACCAGACACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAGCCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 3677

ak. Score: 272.58 (147), E value: 1.53x10772, Identity: 169/180 (93.9%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101

FECEEEEEEEEEEr et et et Cer e et e e e e e e e e e e e e e e b e e e e e e PEEr e e e
Subject 6964 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCACCTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTATAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGATTTTAA 7064

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

RN R RN R e e R N A R R RN RN RN AR RN R RN R RN RN R AR RN
Subject 7065 GTACCATACACACAAAAGATACCTTCTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 7143

al. Score: 268.88 (145), E value: 1.98x1077%, Identity: 162/170 (95.3%), Gaps: 1/170 (0.6%), Strand: + [ +

Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 109

RN RN R R R RN R R R R R e R O RN RN RN RN RN R RN R AR RN RRAR RN
Subject 18469 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTAAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 18567

Query 110 CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEPEEEerrrerr e e e et e e e e e et e e e e e e P
Subject 18568 CACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACAG-AAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 18637

am. Score: 257.81 (139), E value: 4.28x10°%%, Identity: 143/145 (98.6%), Gaps: 0/145 (0%), Strand: + | +

Query 36 CAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTA 136

FECEEEEEEEEEE e et e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e rer e
Subject 6766 CAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTA 6866

Query 137 TTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

RN RN RN R R RN R RN RN
Subject 6867 TTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 6910

an. Score: 254.11 (137), E value: 5.53><10'G7, Identity: 159/170 (93.5%), Gaps: 0/170 (0%), Strand: + [ +

Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 109

RN RN R R RN R R R A R R RN R R R RN R R RN R R R RN R AR RN RRA RN
Subject 17630 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTATACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 17728

Query 110 CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

RN e e RN N R R R R e A R A NN R RN R R AR RN
Subject 17729 TAAACAGAAGATAACTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTTCACACAAACAATAAATTGCCTAAGTTATGTC 17799

ao. Score: 252.26 (136), E value: 1.99x10°%%, Identity: 142/145 (97.9%), Gaps: 0/145 (0%), Strand: + | +

Query 36 CAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTA 136

FCECEEEEEEEEEEr et e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e er e e e e e e e e Ferer e
Subject 7480 CAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAACTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTA 7580

Query 137 TTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

RN RN RN RN RN RN RN RN
Subject 7581 TTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 7624



ap. Score: 252.26 (136), E value: 1.99x10°%¢, Identity: 163/176 (92.6%), Gaps: 2/176 (1.1%), Strand: + /[ -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CECEEEEEEE e e e e e e et e et e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 54234 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCACTTTC 54136

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN R R R R R R e e N N RN R R AR N RO RR R AR O AR RNy
Subject 54135 AAGTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 54060

aq. Score: 252.26 (136), E value: 1.99x10 %, Identity: 161/173 (93.1%), Gaps: 1/173 (0.6%), Strand: + / -

Query 6 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTT-AACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101

CEPEEEEE PEEEr e e e e e e e et e e e e e e e Per e e e e e e e e e et
Subject 397993 ACCTTCTACAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTGACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGGGATTTTCCGATTTTAA 397897

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

CEEEEEE Errrrrerr e e vee tee e e e e e e e e e e e e e e FErr e ey
Subject 397896 GTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTACTGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAGTTGACTAAGTTAT 397821

ar. Score: 250.42 (135), E value: 7.15x10°%%, Identity: 165/180 (91.7%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101

FECEEEEEEEEEr e et e e e et e tee e e e e e e e e e e e e ter e e e e e e e e e rererr
Subject 7678 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGTTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTCGA 7778

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEE F PErr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 7779 GTACAAAGCGAACAGAAGATACCTTCTACAGATGATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTAATGTC 7857

as. Score: 248.57 (134), E value: 2.57x10°%5, Identity: 158/170 (92.9%), Gaps: 0/170 (0%), Strand: + [ +

Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 109

CEEEEEEEErreerreee e teere e teeereer e et et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e rerr
Subject 10675 CTAGAGATTCTGTTCAACTGATAAGCAAGAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAAAACCAGA 10773

Query 110 CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEere e e teee e e e e e e e e e e e e e e e ey
Subject 10774 TGAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACATTAAATTGACTAAGTTATGTC 10844

at. Score: 248.57 (134), E value: 2.57x10%, Identity: 158/170 (92.9%), Gaps: 0/170 (0%), Strand: + | +

Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 109

CEEEEEEEEr e e e teer e terr e e e e e e e PEer e e e e e e e e e e e e e e e rerrn
Subject 13550 CTAGAGATTCTGTTCAACTGATAAGCAAGAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAAAACCAGA 13648

Query 110 CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEeeeerer e tee e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 13649 TGAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACATTAAATTGACTAAGTTATGTC 13719

au. Score: 248.57 (134), E value: 2.57x10°%°, Identity: 165/180 (91.7%), Gaps: 1/180 (0.6%), Strand: + / +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

FECEEEEEEEE e e e e e e et e e ter e e e et e e e e e e e e e e e P e e e e e e
Subject 15485 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTGAAAATGGGTGAATTTGCGATTTC 15583

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R R R A e R R N R AR R R R RN AR AR NN RN R RN O RO R RN
Subject 15584 AAGTAATAGACGAACTGGAGGTACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGA-TAAATTATGTC 15663

av. Score: 241.19 (130), E value: 4.31><10'63, Identity: 161/176 (91.5%), Gaps: 2/176 (1.1%), Strand: + / +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101

CECEEEEEEEEEE e et e e et e e et e e e e e e e e e e e e e e e e err e e e e e e e e
Subject 8627 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACATTTTAATCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 8127

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN R R R e e e A e e A N R R R R RN N R AR AR N R R RN
Subject 8128 GTACCAGGCGAACAGAAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 8201

aw. Score: 239.34 (129), E value: 1.55x10 %2, Identity: 165/182 (90.7%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + / +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R R e e R R R R R N N R N R R N e A e R R R R R R A RN AR R R AR AR
Subject 5784 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGATACACAAAAACAAAAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 5883

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEEEE e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 5884 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 5964

ax. Score: 239.34 (129), E value: 1.55x107°%2, Identity: 163/180 (90.6%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

FEEETEEEEEErr e e e e et e e e e e et e eee e e e e e e e e e e e e e
Subject 11015 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGTTACGCAAAAACAGTAAGTTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTC 11113

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R e R R N R AR RN R R R R R R RN RN R RN RN RN RN
Subject 11114 GAGTACAAAGCGAACAGAAGATACCTTCTACAGATGATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTAATGTC 11194

ay. Score: 237.49 (128), E value: 5.57XI0'62, Identity: 162/179 (90.5%), Gaps: 0/179 (0%), Strand: +/ -
Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99



CEEE TEEErrrre et re e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 33322 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGAGTGATTTTCCGATTTC 33224

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGT 179

R e e R R R N R AR RN N A R R R R R R RN R RN N R R O B RA RN
Subject 33223 AAGTTATAGGCGAACTGAAGATACCTTCTACAGAATATTTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGAAAATGTTATGT 33144

az. Score: 233.80 (126), E value: 7.21x10°%%, Identity: 164/182 (90.1%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R R R e e R R R R R R N AR R e A e N R A R A R A RN AR R R AR R R R
Subject 6367 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGATACACAAAAACAAAAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 6466

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEErrrerrr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 6467 ATGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 6547

ba. Score: 233.80 (126), E value: 7.21x10°%%, Identity: 164/182 (90.1%), Gaps: 4/182 (2.2%), Strand: + /[ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGT-TTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R R A e R AR R R R N A R N R R e e A e R R AR R AR R RN R R RN R AR R R RN
Subject 7794 AAGATACCTTCTACAGATGAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTAATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 7893

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEEErr e et e e e et te e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 7894 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTA-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 7973

bb. Score: 233.80 (126), E value: 7.21x10%!, Identity: 164/182 (90.1%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R R R e R R R e A R N e A R e A e N R RN R A R AR A RN R A RN RN
Subject 8375 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTTACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 8474

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEEE e e e e e et e e et e e e e e e e e e e e e e et e e e
Subject 8475 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAAGAAATTGACTAATTTATGTC 8555

bc. Score: 233.80 (126), E value: 7.21x107%, Identity: 165/183 (90.2%), Gaps: 5/183 (2.7%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTA-—ACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTT 98

R R R R e e AR R R R R R N A R R R R e N R A R R R A R A RN R R AN R AR R AR
Subject 8492 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAAGAAATTGACTAA-TTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTT 8590

Query 99 CAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEEEE e e e et e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e err
Subject 8591 CAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 8672

bd. Score: 233.80 (126), E value: 7.21x10°!, Identity: 164/182 (90.1%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R RN e RN R N R N R N R R R R N R R A R A R R AN R R R RN R AR AR RN RRA RN
Subject 38633 AAGATACCTTCTACAGAATAT-TTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 38536

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEE Teerreer e e e ettt e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 38535 TCAAGTACCTGACAAACAGAAGATACCTTCAACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 38453

be. Score: 230.10 (124), E value: 9.32x10°%°, Identity: 159/176 (90.3%), Gaps: 2/176 (1.1%), Strand: + / +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101

FECEEEEEEEE T e e et e e e e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e P e e e e e e e e e e
Subject 8143 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCAAATTAAA 8243

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

CECEEEEEErErrr e veeeeer te teeet e te ree teert teerr e terrrrr te e
Subject 8244 GTACCAGACAAACAGAAAATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTGAGTT 8317

bf. Score: 230.10 (124), E value: 9.32x107°, Identity: 160/177 (90.4%), Gaps: 3/177 (1.7%), Strand: + / -

Query 6 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 102

RN R e e R R R R R R R N e N R R e O R R R AR R AN R R RN R AR AR RN
Subject 38394 ACCTTCTACAGAATAT-TTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 38297

Query 103 TACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEETEErrreer e e e ter e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 38296 TACCTGACAAACAGAAGATACCTTCAACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 38219

bg. Score: 228.26 (123), E value: 3.35x10759, Identity: 163/182 (89.6%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R e R e R R N R N R R R RN N R e A R A R R RN R R R RN R AR RN RRA RN
Subject 17736 AAGATAACTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTTCACACAAACAATAAATTGCCTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 17833

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErreer eer e e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 17834 TCAAGTACCAGACACACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 17916

bh. Score: 224.56 (121), E value: 4.34x10758, Identity: 158/176 (89.8%), Gaps: 2/176 (1.1%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGT 103

FECEEEEEEEE e e e et e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e Pee e e e e e e e e e e e e e
Subject 703 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCAAATTAAAGT 805



Query 104 ACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN RN R A R e e e N R R R R R e AR RN R RO AR RN NI RN
Subject 806 ACCAGACAAACAGAAAATACCTTCTAGATATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTGAGTT 877

bi. Score: 224.56 (121), E value: 4.34x107°8, Identity: 158/176 (89.8%), Gaps: 2/176 (1.1%), Strand: + / +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAA 101

FECEEEEEEEE Tt e et e e e et e e e e e e e e e e e e e e et e Cer e e e e e e e e e e e e
Subject 9308 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCAAATTAAA 9408

Query 102 GTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

FEEEEEEEErerreeer teeere e ee o ree tre e teeet teeee e Perrerr re e
Subject 9409 GTACCAGACAAACAGAAAATACCTTCTAGATATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTGAGTT 9482

bj. Score: 222.72 (120), E value: 1.56x107°7, Identity: 162/182 (89%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R RN e RN R e R N R N R N R R RN R R A R A R R AN R R R RN R AR AR RN R
Subject 45046 AAGATACCTTCTACAGATGAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTT 44949

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErreer e teereeeer et o tee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 44948 TCAAGTACCAGACAAAGAGAAGATACCATCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 44866

bk. Score: 217.18 (117), E value: 7.26x10°%, Identity: 156/175 (89.1%), Gaps: 1/175 (0.6%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R N e A N e R R AR e A R N R RN O N RO R A R RN AN R R R R R RN AR NN R R
Subject 15717 AAGATACCTACTAAAGATTATTTAAAACTGGTACACAAAAACAATAAATTGCCTAAG-TTGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTTTC 15814

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

CEEEEEEEEr ter e et e e et Per et e e e e e e e e e e e e Ferrrn
Subject 15815 AAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 15890

bl. Score: 217.18 (117), E value: 7.26x10°%, Identity: 161/182 (88.5%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

CEEETree tee teeee o re te teeeet reeeree e reeee e e b re e e R e ey
Subject 19916 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCGAAATGGGTGATTTTCCGATT 20013

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R e R R e e A R R A R R R NN R A R R R RN R RN RN RN AR RN
Subject 20014 TCAAGTACCAGATAAATAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 20096

bm. Score: 217.18 (117), E value: 7.26x107°%, Identity: 161/182 (88.5%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R RN e R R N R N R N R R R R N R e A R A R R AN R R R R N R R R RA N RN N RA RN
Subject 38165 AAGATACCTTCTACAGAATAT-TTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCGAATCGGGTGATTTTCCGATT 38068

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErre trerr e e e e e et e e e e e e et Per e e e e e e e e e e e e e
Subject 38067 TCAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACGTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 37985

bn. Score: 217.18 (117), E value: 7.26x1075%, Identity: 160/181 (88.4%), Gaps: 1/181 (0.6%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTT 98

R N e A e R AR A N N e e A R R A R R e A AR R A NN A NN R
Subject 39100 AAGATACCTACTAAAGATTATTTAAAACTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCGAATCGGGTGATTTTCCGATTT 39002

Query 99 CAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErE terer e e e e teee et e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 39001 CAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTAAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 38920

bo. Score: 217.18 (117), E value: 7.26x107%¢, Identity: 161/180 (89.4%), Gaps: 11/180 (6.1%), Strand: + /[ -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

FEECEEEEEEEEEer e e e e et e e eee e et e et e e e e e e e et e e eer e e e e e e e e e ey
Subject 39537 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTACGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 39439

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

U EEEEEE e e e e e et FEPEEEEERE T e terer e
Subject 39438 AAGCACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGAT-—————-———- GGTACACAAAAACAATAAATTGAAAAAGTTATGTC 39369

bp. Score: 217.18 (117), E value: 7.26x10°5¢, Identity: 160/181 (88.4%), Gaps: 1/181 (0.6%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTT 98

R R R e R N R AR R A R N N e R R N e A R R AR N R R e A AR R RA RN N RN RN
Subject 39771 AAGATACCTACTAAAGATTATTTAAAACTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCGAATCGGGTGATTTTCCGATTT 39673

Query 99 CAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEErE rerer e e e e e teer e e e e et eer e e e e e e e e e e e
Subject 39672 CAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACGTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 39591

bq. Score: 217.18 (117), E value: 7.26x1075%, Identity: 161/182 (88.5%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N e R e A N R N R R R R e A R N R A R R N R A RN A RN NN
Subject 52205 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCGAAATGGGTGATTTTCCGATT 52108

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180
CEEEEEEEErre reeer e eer e te teee e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e



Subject 52107 TCAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAATCCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 52025

br. Score: 215.33 (116), E value: 2.61x1075°, Identity: 160/181 (88.4%), Gaps: 3/181 (1.7%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N e R e A R N R R N R e A e N R AN R R R R RN RN R AN NN
Subject 52899 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 52802

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGT 179

CEEEEEEEerre reeer e reeereer ve teer et e e e e e e e e e e e e e e
Subject 52801 TCAAGTACCAGATAAACAGGAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGGTATGT 52720

bs. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10°%, Identity: 161/183 (88%), Gaps: 6/183 (3.3%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCA-AAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTT 98

R R e e R R e R R A N R R R R R R e A N R A R R R R A R A R R R AR RR AR R RN
Subject 4740 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGT-A-CAGAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGATTT 4837

Query 99 CAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R e rereerrereeere st rer e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 4838 CAAATACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 4919

bt. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10754, Identity: 160/182 (87.9%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

RN e RN R N R N R R A R R N R R A R A R R AN R R R R AR A RN RRA RN RN
Subject 10231 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCGAAATGGGTGATTTTCCGATT 10328

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErre reeerr rerereerte teer e et e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 10329 TCAAGTACCAGATAAACAGGAGATACCTACTAAAGATTATTTAAGCCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 10411

bu. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10°4, Identity: 160/182 (87.9%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N e e e N e A R N R R N R e A e A R AN R R N R A RN R R A RN NN RN R
Subject 11362 AAGATACCTTCTACAGATGAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCGAAATGAGTGATTTTCCGATT 11459

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErre reeerrereeer et te tere e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 11460 TCAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 11542

bv. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10%, Identity: 160/182 (87.9%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R RN e R R N R N R R R R RN O N R A R A R R AR R R R R RN AR RN N RN RN
Subject 12872 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTGAAAATTGGTGATTTTCCGATT 12969

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErre reeereererer e te teee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 12970 TCAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 13052

bw. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10°%%, Identity: 160/182 (87.9%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R R e RN e R N R N R N R A R R N R e A R A R R RN R R R R AR A AR RN RN RN
Subject 12989 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCGAAATGGGTGATTTTCCGATT 13086

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEerre ree rteeeeeer et te teee et tere e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 13087 TCAAGTACCAGATAAATAGAAGATACCTACTAAAGATTATCTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 13169

bx. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10754, Identity: 159/181 (87.8%), Gaps: 1/181 (0.6%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTT 98

R N e e R e R A R A R RN e e A RN AR RN e RN RN R AN NN Ry
Subject 13106 AAGATACCTACTAAAGATTATCTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCGAAATGGGTGATTTTCCGATTT 13204

Query 99 CAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErr rereer e e er et ree et e e ee e e e e e e e e e e e e
Subject 13205 CAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAGCCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 13286

by. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10%, Identity: 160/182 (87.9%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R RN e RN R R R N R RN R R R N R A R A R R AN R R R RN R AR AN E AN RA RN
Subject 18916 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATT 19013

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

RN R R e e e A R R A R R RN NN R R R R R R R RN RN RN AR AR N AN
Subject 19014 TCAAGTACCAAATAAACAGAAGATAACTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 19096

bz. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10°5%, Identity: 160/182 (87.9%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

RN e R R R N R R R R R N R e A R A R R RN R R R R AR RN R AR R RN
Subject 19340 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCGAAATGGGTGATTTTCCGATT 19437

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErre e reeeeeer et te tere e e e e e e e e e e e e e e EE e e
Subject 19438 TCAAGTACCAGATAAATAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAACTTGACTAAGTTATGTC 19520



ca. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10%%, Identity: 160/182 (87.9%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | +

Query 1

Subject 20033
Query 98

Subject 20131

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT
R N e RN R N R N R N R R R e A R A R R AR R R R RN R AR R A RN NN RN
AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGATGATTTTCCGATT
TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R R R N e e N A R R R R RN R R R R R R RN RN RN AR RN
TCAAGTACCAGATAAACAGGAGATACCTACTAAAGAATATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 20213

cb. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10°%*, Identity: 160/182 (87.9%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ +

Query 1

Subject 20610
Query 98

Subject 20708

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT
R R e R R N R N R N R R RN R e A R A R R RN R R R RN RO AR RN RN
AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGATT
TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEETErerre reeereereeer e te tere e e e e e e e e e e e e e e e e
TCAAATACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 20790

cc. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x10754, Identity: 161/183 (88%), Gaps: 6/183 (3.3%), Strand: + [ +

Query 1

Subject 22733
Query 97

Subject 22829

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCA-AAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT

R RN e R e e e R R N R R R R R e e A A N R AR R A R R R R A R R AR RN NN RN
AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGT-A-CAGAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGAT

TTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEE TEErrer teer e e e et e tee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTCAAATACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 22912

cd. Score: 211.64 (114), E value: 3.38x1075%, Identity: 161/183 (88%), Gaps: 6/183 (3.3%), Strand: + [ +

Query 1

Subject 23677
Query 97

Subject 23773

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCA-AAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT
R RN e R e R R R N R R R R R A O R A R R R AR R R R RN R R RA R RN RA RN
AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGT-A—CAGAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGAT
TTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEE TErrree teeerereeer e et e tee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTCAAATACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 23856

ce. Score: 209.79 (113), E value: 1.21x10753, Identity: 161/183 (88%), Gaps: 7/183 (3.8%), Strand: + / +

Query 1

Subject 18230
Query 97

Subject 18325

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCA-AAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT
R RN e R e R R R N R R N R R A e A R R R AR R R R R R R R RA R RN RN RN
AAGA-ACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGT-A-CAGAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGAT
TTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEE TEere e eeerree et te e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTCAAATACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 18408

cf. Score: 209.79 (113), E value: 1.21x10°33, Identity: 159/181 (87.8%), Gaps: 3/181 (1.7%), Strand: + / +

Query 1

Subject 19457
Query 98

Subject 19555

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT

RN N e e RN A R N N R R R e R A R AR R R R RN R AR A RN NN
AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAACTTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT

TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGT 179

CEEEEEEEErre et rerere et ve teee e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TCAAGTACCAGATAAACAGGAGATACCTACTAAAGATTATTTAAGCCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGT 19636

cg. Score: 209.79 (113), E value: 1.21><10'53, Identity: 159/181 (87.8%), Gaps: 3/181 (1.7%), Strand: + / -

Query 1

Subject 39215
Query 99

Subject 39118

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTT
R N e RN R R R N R N R RN N A R R R RN R R R RN R AR AN N A R
AAGATATCTTCTACAGATTAT-TTAAATCTGGTACACACAAACAATAAATTGCCTAAGTT-GTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTTT
CAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEErr rereereererer et et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAAACTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 39037

ch. Score: 206.10 (111), E value: 1.57x10752, Identity: 159/182 (87.4%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ +

Query 1

Subject 11479
Query 98

Subject 11577

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT
R N e RN R R N R N N R R R N R e A R A R R AN R R R RN RN A A RN N RA RN
AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTGATGATTTTCCGATT
TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEEEEREre e eererrer reeee te tee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e i
TCAAGTACCAGATAAACAGAATATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 11659

ci. Score: 206.10 (111), E value: 1.57x10°52, Identity: 159/182 (87.4%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + / +

Query 1

Subject 15048
Query 98

Subject 15146

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGT-TTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT

R N e e RN e A R N R R R R e A R A R AR R R R R R RN AR RN N RN
AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAACAAATTGACTAAGTAATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGATT

TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

RN R R R e e A R R A R R R R AR RN RN R RN R RN RN RN RN RN
TCAAGTACCAGATAAACAGGAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 15228

cj. Score: 206.10 (111), E value: 1.57x107%2, Identity: 160/183 (87.4%), Gaps: 6/183 (3.3%), Strand: + / +

Query 1

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCA-AAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT

97

20130

97

20707

96

22828

96

23772

96

18324

19554

98

39119

97

11576

15145

96



R e e R A R R RN RN N e A R AR AR R RN NN R R R AR RN NN RA RN
Subject 22176 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGT-A-CAGAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGAT 22271

Query 97 TTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEE TEerrer teerrer e e e et e tee e e e e e e e e e e e e e e P
Subject 22272 TTCAAATACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTAATGTC 22355

ck. Score: 206.10 (111), E value: 1.57x10°52, Identity: 159/182 (87.4%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAA-TTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

CEEETreereer teer -t re te reeee e trrre e Feerrer e reer FETEREEEEE et Fer e et
Subject 45393 AAGATACCTTCTACAGATGAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTAATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGATT 45296

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEEEErere e eeeerr eeereeer te ter e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 45295 TCAAGTACCAGATAAACAGGAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 45213

cl. Score: 204.25 (110), E value: 5.65x10752, Identity: 160/183 (87.4%), Gaps: 7/183 (3.8%), Strand: + / +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCA-AAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTT 98

R R R e R AR N e R R A N R R RN O R R O R A N R A R RN R AR R RN RN R AR RR AR R RN
Subject 5203 AAGA-ACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGT—-A-CAGAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGATTT 5299

Query 99 CAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 186

R Crrrerr rereerrerer et te rer et teee e e e e e e e e e e
Subject 5300 CAAATACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTAATTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 5381

cm. Score: 200.56 (108), E value: 7.31x10°51, Identity: 158/182 (86.8%), Gaps: 4/182 (2.2%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R RN e R R e A R A RN R R e A e N R R R A R AR A RN R AR R AN RN
Subject 6484 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGA-TTTCCGATTTC 6582

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R A e N R R R R R R RN A R RN R R RN RN RN O R RN RN RN R RN R RN
Subject 6583 AAGCAATAGGCGAACTTAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAAGAATAAATTGACTAAGTTATGTC 6663

cn. Score: 200.56 (108), E value: 7.31x107°1, Identity: 158/182 (86.8%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R RN e RN A N R N R R R N RN N e A R A R R AN R R e O RO AR A R RN NN RN
Subject 10114 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTGAACATTGGTGATTTTCCGATT 10211

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEEEEEere e eererreerereeer e eer e e e e e e e e e e e e e e e e i
Subject 16212 TCAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 10294

co. Score: 200.56 (108), E value: 7.31x10°51, Identity: 158/182 (86.8%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAA-TTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

CEEETEeerrer teeee tre te et Perrr e teeeerr reer FETEREEEEr e et e e
Subject 19799 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTAATTTTAAGCGGTGAAAATTGGTGATTTTCCGATC 19896

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErre reeereereeer e te teer e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 19897 TCAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 19979

cp. Score: 200.56 (108), E value: 7.31x107°%, Identity: 158/182 (86.8%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N e e RN e A R N R R N R e A e N R AR R R R R R RN RN N R A NN R
Subject 38750 AAGATACCTTCAACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATT 38653

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEE e b tee tererer e teee e e et Per e e e e e e e e e e
Subject 38652 TCAAGTAATAGGCGAACTGAAGATACCTTCTACAGAATATTTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 38570

cq. Score: 195.02 (105), E value: 3.40x10™4°, Identity: 157/182 (86.3%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R R R e RN R N R N R N R R R e A R A R R AR R R R RN R AR AN E A NN RN
Subject 38282 AAGATACCTTCAACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATT 38185

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R e AR R A e A A R NN R AR R R R R RN RN RN AR RN AR
Subject 38184 TCAAGTAATAGGCGAACTGAAGATACCTTCTACAGAATATTTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 38102

cr. Score: 195.02 (105), E value: 3.40x10™°, Identity: 157/182 (86.3%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + | -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R R A e RN R N R N R N R R R R N R e R A R R AR R R R RN AR AR R A N R AN R AR RN
Subject 38516 AAGATACCTTCAACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATT 38419

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R R e R N R N A A R R R R RN R A RN R RN R R RN R RA AR RARE
Subject 38418 TCAAGTAATAGGCGAACTGATGATACCTTCTACAGAATATTTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 38336

cs. Score: 193.17 (104), E value: 1.22x10™8, 1dentity: 146/167 (87.4%), Gaps: 0/167 (0%), Strand: + [ +

Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACA 111

RN RN RN RN R RN R R e R e N RN RN R RN RN R N AR N R AN R
Subject 4980 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTACGATTTCGAGTACAAAGCG 5080



Query 112 AACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

RN R A R R e e A R R R e R R R A R N AR AR A R AR
Subject 5081 AACAGAAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 5146

ct. Score: 189.48 (102), E value: 1.58x10%7, Identity: 152/177 (85.9%), Gaps: 0/177 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CEEETEEEEEer e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e et Peeee e e e e e e e e
Subject 11713 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAATTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTC 11811

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

R R RN e R R N e e R R A e N A e A N R R R AR RO NN RN AR
Subject 11812 GAGTACAAAGCGAACAGAAGATACTTTGTACAGATTAAGTTCACCTAGTGCTCAAGAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 11889

cu. Score: 189.48 (102), E value: 1.58x10™*7, Identity: 152/177 (85.9%), Gaps: 0/177 (0%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CEEE TEEEEEer e e e e et e e eee e e e e e e e e et e Peeee e e e e e et e
Subject 12410 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTC 12508

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

R R R RN R A R e R R N e R R RN A R AR R R N AR R RN RN
Subject 12509 GAGTACAAAGCGAACAGAAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 12586

cv. Score: 189.48 (102), E value: 1.58x10°%7, Identity: 152/177 (85.9%), Gaps: 0/177 (0%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CEEETEEEEEe e e e e e e e e e e eee e e e e e e e e e e e P e e e e e e e
Subject 17997 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTC 18095

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

R e R R N R A R e e A R A R e R R RN A R AR R R N AR R RN RN
Subject 18096 GAGTACAAAGCGAACAGAAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 18173

cw. Score: 189.48 (102), E value: 1.58x10°%", Identity: 152/177 (85.9%), Gaps: 0/177 (0%), Strand: + / +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CEEETEEEEEEer e e e e e et e eer e e e e e e e e e e e e e e e e e e et e
Subject 21507 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTC 21605

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

RN R R R N e A R e e A R A N e A R RN A R AR R R AR RN AR Y
Subject 21606 GAGTACAAAGCGAACAGAAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 21683

cX. Score: 189.48 (102), E value: 1.58x10*7, Identity: 156/182 (85.7%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N e RN A R A R N R R R R R e A R A R R R e R R RN R AR AR RN RRA RN
Subject 27209 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAAAAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGTGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 27112

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R R R N R R R R R RN R A R R N R R AR RN RN R RN R RN RN RN AR RN
Subject 27111 TCAAGTTATAGGCGAACTGAAGATACCTTCTACAGAATATTTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 27029

cy. Score: 189.48 (102), E value: 1.58x10°%7, Identity: 156/182 (85.7%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGT-TTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R NN N e e N e A R N R N O e R A e A R AR R R R R R R R AR RN RN R
Subject 52322 AAGATACCTTCTACAGATGAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATGATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTAGTGATTTTCCGATT 52225

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R R R R R R e A R R A N R R RN RN R RN RN R RN R RN R AR N AR
Subject 52224 TCAAGTATTAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 52142

cz. Score: 189.48 (102), E value: 1.58x10°%7, Identity: 152/177 (85.9%), Gaps: 0/177 (0%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CEEETEEEEerr e e e e e et e e eer e e et e e e e e e et e e e e e e et e
Subject 53335 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTC 53237

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

RN R R N e A R e e A R N e A R RN A R AR R R N AR O AR Y
Subject 53236 GAGTACAAAGCGAACAGAAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 53159

da. Score: 189.48 (102), E value: 1.58x10™%7, Identity: 152/177 (85.9%), Gaps: 0/177 (0%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CEEE TEEEEEEEr e e e e e e e eee e e e e e e e e e et et e e e e e et e
Subject 54118 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTC 54020

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

RN R R RN R A R N e A R R R e R R RN R AR R R N AR O AR RN
Subject 54019 GAGTACAAAGCGAACAGAAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 53942

db. Score: 185.78 (100), E value: 2.05x10™%, Identity: 154/179 (86%), Gaps: 7/179 (3.9%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R R R e R R e A R A RN R R e A e N R A R R e A RN A RN RN A AN RN
Subject 2216 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTC-AAATGGGTGATTTTTCGATTTC 2314

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACA-CAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175
CECEEEEEEEEEEr e e et e e b e eeree et terrr e terrerr terrer



Subject 2315 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAAC-TGGTACAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 2391

dc. Score: 185.78 (100), E value: 2.05x10™%, Identity: 148/172 (86%), Gaps: 0/172 (0%), Strand: + -

Query 6 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTA 104

FECEEEEEEEEe e e e e e e e tere e e e e e e e e e e e ter Fer e e e e e e e e rer e Fee e e
Subject 27752 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTCGAGTA 27654

Query 105 CCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

R RN R R R R RN e e A R R N e R R R R AR R AR R R RN RN
Subject 27653 CAAAGCGAACAGAAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 27581

dd. Score: 185.78 (100), E value: 2.05x107™°, Identity: 148/172 (86%), Gaps: 0/172 (0%), Strand: + /[ -

Query 6 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTA 104

FEEEEEEEErEerr e e e e e terr e e e e e e e e e ter Fer e e e e e e et rer e Feeerrr e
Subject 32871 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTCGAGTA 32773

Query 105 CCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

N R R e R e e A R N e R R R A R AR R AR R R RA RN
Subject 32772 CAAAGCGAACAGAAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 32700

de. Score: 183.94 (99), E value: 7.36x107%°, Identity: 155/182 (85.2%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAG-T-TTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N e N e e R O R R e N A RN R AR R A A R R N R A R RN AR R R AR R N
Subject 11829 AAGATACTTTGTACAGATTAAGTTCACCTAGTGCTCAAGAACTATAAGTTGACCAAGTTATTAA-ATTTTAGGCGGTCAAAATGAGTGATTTTCCGAAT 11926

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErrE trerr e e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e et e
Subject 11927 TCAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACAAAGTTATGTC 12009

df. Score: 183.94 (99), E value: 7.36x10°%°, Identity: 155/182 (85.2%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + /[ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAG-CGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N R R e e R R O RN N e N R e R AR A e RO AR R R R RN R A RN NNy
Subject 12176 AAGATACTTTGTACAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAGAACTATAAGTTGACCAAGTTATTA-AATTTTAGCCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 12273

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErre treer e e e e tee e e et e eer e e e e e e e e e e e e Ferrrn
Subject 12274 TCAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTCAAACTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAATTTATGTC 12356

dg. Score: 183.94 (99), E value: 7.36x107%, Identity: 155/182 (85.2%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + /[ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAG-T-TTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R e e e R R RN A e N e RN O R AR R A A R N R R R RN RN R R AR N R
Subject 14006 AAGATACTTTGTACAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAGAACTATAAGTTGACCAAGTTATTAA-ATTTTAGGCGGTCAAAATGAGTGATTTTCCGAAT 14103

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEEEEEErre teer e e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e P
Subject 14104 TCAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACAAAGTTATGTC 14186

dh. Score: 183.94 (99), E value: 7.36x1075, Identity: 155/182 (85.2%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAG-CGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R e e e R O R R N e N R N R R R A e RO AR R RN R AR AR RN RRA RN
Subject 14353 AAGATACTTTGTACAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAGAACTATAAGTTGACCAAGTTATTA-AATTTTAGCCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 14450

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEErre teerr e e e e tee e e e et e eee e e e e e e e e e e e e Ferrr
Subject 14451 TCAAGTACCAGATAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTCAAACTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAATTTATGTC 14533

di. Score: 183.94 (99), E value: 7.36x107%°, Identity: 151/177 (85.3%), Gaps: 0/177 (0%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

CECETEEEEEE e e e e e e e e e eer e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 14587 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAATTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTC 14685

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

R R RN R A R N e A R A N e R R RN A R AR R R R AR R RN RN
Subject 14686 GAGTACAAAGCGAACAGAAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 14763

dj. Score: 183.94 (99), E value: 7.36x107, Identity: 155/182 (85.2%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAG-T-TTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N R N e e R R A N R A e N RN O R A R R A A R R N R R R RN RN AR N R AR
Subject 21623 AAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTATTAA-ATTTTAGGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCTGATT 21720

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEErerre reerrereeere e te teee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 21721 TCAAGTACCAGATGAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 21803

dk. Score: 183.94 (99), E value: 7.36x107%¢, Identity: 155/182 (85.2%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAG-T-TTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N R N e e R R A N A e A A RN O R AR R A A R R N R A R RN R AR AR N R R
Subject 53219 AAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTATTAA-ATTTTAGGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCTGATT 53122

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEEeree reereereeer et te teee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 53121 TCAAGTACCAGATGAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 53039



dl. Score: 183.94 (99), E value: 7.36><10'46, Identity: 155/182 (85.2%), Gaps: 3/182 (1.6%), Strand: + /[ -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAG-T-TTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N R R e e R R A A e A e RN O R AR R A A R R R R R R RN R AR AR N R R
Subject 54002 AAGATACTTTGTAGAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAAAACTATAAGTTGACCAAGTTATTAA-ATTTTAGGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCTGATT 53905

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEEreree reerrereeere e te teee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 53904 TCAAGTACCAGATGAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 53822

dm. Score: 180.25 (97), E value: 9.52x107%°, Identity: 152/178 (85.4%), Gaps: 5/178 (2.8%), Strand: + / +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R R R e R R R N R N R A R R N R R A R A R R RN R R R RN R AR AR RA RN
Subject 21390 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTAAACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTT 21487

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

CEEEEEEEEre b rerr e e e e ve teee et te te teeer e Perr et Feer e Ferrrr
Subject 21488 TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 21565

dn. Score: 180.25 (97), E value: 9.52x10™*%, Identity: 152/178 (85.4%), Gaps: 5/178 (2.8%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N e RN e A R N R R N R e R A R AR R R R R R RN R RN NN A
Subject 21943 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTAAACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTT 22040

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN R R R e A R e R A e e R R R A R AR RN AR AR R AR RN
Subject 22041 TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 22118

do. Score: 180.25 (97), E value: 9.52x10, Identity: 152/178 (85.4%), Gaps: 5/178 (2.8%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N e RN R A R N RN R R R R N R e R A R R RN R R R RN AR AR RN NN R
Subject 23444 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTAAACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTT 23541

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN R R R e e N e R e e R R R A R A R RN AR R AR N R RN
Subject 23542 TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 23619

dp. Score: 180.25 (97), E value: 9.52x10™%, Identity: 151/177 (85.3%), Gaps: 4/177 (2.3%), Strand: + / -

Query 6 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 102

R R R R R A R R R N e e N e A R N RO R A R R AR RN AR A RN RA RN
Subject 39882 ACCTTCTACAGATTAT-TTGAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTG-TTAAATTATGTCATTTTAAAGTGTAAAAATTGGTGATTTTCCGATTTCAAG 39786

Query 103 TACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEE rrrerrreree et te reree et e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 39785 TACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAAACTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 39708

dq. Score: 176.55 (95), E value: 1.23x10™*%, Identity: 143/167 (85.6%), Gaps: 0/167 (0%), Strand: + | +

Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 109

CECEEEEEEEEErrt e e e e e e et e e e e e e e et e e e e e e e e e e Fee e e feret
Subject 12070 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAATTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTCGAGTACAAAG 12168

Query 110 CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

RN N A R R e R A A e e N R R RO AR R AR NI RN
Subject 12169 CGAACAGAAGATACTTTGTACAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAGAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 12236

dr. Score: 176.55 (95), E value: 1.23><10"'3, Identity: 143/167 (85.6%), Gaps: 0/167 (0%), Strand: + [ +

Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGA 109

CEEEEEEEEEEEer e e e e et e e e e e et e e Ferr e e e e e e e e e terr e feret
Subject 14247 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAATTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTCGAGTACAAAG 14345

Query 110 CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

RN N R e R e A e e N R R RO AR R A RN RN AR
Subject 14346 CGAACAGAAGATACTTTGTACAGATTAAGTTCACCTAGTGCCCAAGAACTATAAGTTGACCAAGTTAT 14413

ds. Score: 174.71 (94), E value: 4.43x10™3, Identity: 151/178 (84.8%), Gaps: 5/178 (2.8%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R R e e AR N R R A RN R R N e A e A R RN R R R RN R R AR R AR R R RN
Subject 1517 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 1616

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

R R R R R A e e A R R R RN A AR RN N R AR RN O RN RN
Subject 1617 AAGTACCAGGCGAACAGAAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 1692

dt. Score: 174.71 (94), E value: 4.43x10°%3, Identity: 154/182 (84.6%), Gaps: 7/182 (3.8%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

RN N N R N e e e e A A N A R e R A R e R N R A R R R R AR N R A NN R
Subject 10001 AATACACCTTCCGCAGATTAAGTTCACCTGGTA—-CCCAAA-A-TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCTACGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATT 10094

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEE e tee tere e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e P
Subject 10095 TCAAGTAATAGACGAACTGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 10177

du. Score: 174.71 (94), E value: 4.43x10™3, Identity: 151/178 (84.8%), Gaps: 5/178 (2.8%), Strand: + | -
Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97



R R R e e A e R R R N R R R N N e A e R RN R R RN RN RN AR RN R
Subject 38983 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TAAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTT 38886

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN R R R N A O R A e e R R R R R AR RN AR R AR R R RN
Subject 38885 TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 38808

dv. Score: 174.71 (94), E value: 4.43x10°%3, Identity: 148/174 (85.1%), Gaps: 3/174 (1.7%), Strand: + | +

Query 9 TTCTAGAGATTCTGTTCAACT-GGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGT 103

R R e e R R e e e A N N e A R R R AR R RN R RN R RN N R AN AR AN RE RN
Subject 297245 TTCTACAGACTATGTTCA-CTGGGGACCCAAAAACAACAAGTTGAATAGGTTATGACATTTTAGGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTTCAAGT 297340

Query 104 ACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

ot bt e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 297341 AATAGGCGAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGGCTAGGTTATGTC 297417

dw. Score: 172.86 (93), E value: 1.59x10™2, Identity: 150/177 (84.7%), Gaps: 6/177 (3.4%), Strand: + [ +

Query 6 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 102

R RN R R R R e e e R R e R e e A N A A R R AR R RN R AR AR A RN RN RN
Subject 11253 ACCTTCCGCAGATTAAGTTCACCTGGTA-CCCAAAA-A-TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCCACGCGGTCAAAATGGGGGATTTTCCGATTTCAAG 11347

Query 103 TACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 1860

CEE e ree e e teer et et e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 11348 TACAAGACGAACCGAAGATACCTTCTACAGATGATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 11425

dx. Score: 171.01 (92), E value: 5.73x10°%2, Identity: 102/107 (95.3%), Gaps: 0/107 (0%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

FECEEEEEEEEeer e e e e e e e e e eee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ey
Subject 22966 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTACGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 23064

Query 100 AAGTACCA 107

LT
Subject 23065 AAGCACCA 23072

dy. Score: 169.16 (91), E value: 2.06x10™*!, Identity: 150/178 (84.3%), Gaps: 6/178 (3.4%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R R R N e R R R R R A R R N AR R R e A e A R R R A R A RN AR R R AR R R RN
Subject 7911 AAGATACCTTCTACAGATT--ATTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 8009

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

R R R e A A e e R R R R R N R RN N R AR R RN AN A R
Subject 8010 AAGTACCAGGCGAACAGAAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 8085

dz. Score: 169.16 (91), E value: 2.06x10™*1, Identity: 150/178 (84.3%), Gaps: 5/178 (2.8%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R e RN e R N R N R N R R R R N R R A R A R R AN R R R RN R AR AR R A
Subject 19033 AAGATAACTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTT 19130

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN R R R R e A e R e A R R R A R A R RN AR AR RN R RN
Subject 19131 TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 19208

ea. Score: 169.16 (91), E value: 2.06x10°%*, Identity: 112/122 (91.8%), Gaps: 1/122 (0.8%), Strand: + | +

Query 59 TTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAA 157

R R R R R R RN R R R N R R R R R N N R R R R R RN R AR AR NN
Subject 19283 TTAA-ATTTTAGGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCTGATTTCAAGTACCAGATGAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAA 19380

Query 158 CAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEETEEEr e et
Subject 19381 CAATAAATTGACTAAGTTGTGTC 19403

eb. Score: 169.16 (91), E value: 2.06x10"%!, Identity: 149/177 (84.2%), Gaps: 3/177 (1.7%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R RN e e RN R N R N R N R R R N e A R A R R AR R R R RN R AR RN RRA RN
Subject 33736 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 33639

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

R e R R e A R R e e A e R R RN R RN AR RN R R A R A R RO RN
Subject 33638 TCAAGTAATAGGCGAACAGAAGATTCCTTTTACAGATTATGTTCACATGGTACACAAAAACAAAAAGTTGATGAAGTT 33561

ec. Score: 169.16 (91), E value: 2.06x10*1, Identity: 150/178 (84.3%), Gaps: 5/178 (2.8%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R RN e R R N R N R N R R R R N R R A R A R R RN R R R RN R AR A RN N R A
Subject 40120 AAGATACCATCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTT 40023

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN R R R e A e R e A R R R A R A R RN AR AR R R RN
Subject 40022 TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCCAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 39945

ed. Score: 169.16 (91), E value: 2.06x10"*!, Identity: 150/178 (84.3%), Gaps: 5/178 (2.8%), Strand: + / -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N e e RN e A R N R N O e e A R A R AN R R R RN RN R NN N RN Y
Subject 53452 AAGATACCTTCTACAGATGAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTT 53355



Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

CEEEEEEEErE b rerr e eer e ve teee e b te te Peeer e PErr et teer e Ferrr
Subject 53354 TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 53277

ee. Score: 169.16 (91), E value: 2.06x10°%, Identity: 147/174 (84.5%), Gaps: 3/174 (1.7%), Strand: + / -

Query 9 TTCTAGAGATTCTGTTCAACT-GGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGT 103

R R e e R R e e e R N R N e A R R R R RN R RO RN N R AR AR NN RN
Subject 397678 TTCTACAGACTATGTTCA-CTGGGGACCCAAAAACAACAAGTTGAATAGGTTATGACATTTTAGGCGGTCAAAATAGGTGAATTTCCGATTTCAAGT 397583

Query 104 ACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

ot bt rr e ter e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 397582 AATAGGCGAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGGCTAGGTTATGTC 397506

ef. Score: 167.32 (90), E value: 7.41x10™*!, Identity: 149/177 (84.2%), Gaps: 6/177 (3.4%), Strand: + [ +

Query 6 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 102

RN R R R e e e e e R R R e R e e R N A AR R AN R R R RN R RN R RA R RN RN RN
Subject 12763 ACCTTCCGCAGATTAAGTTCACCTGGTA-CCCATAA-A-TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCCACGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTTCAAG 12857

Query 103 TACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 1860

O e e et r e Peer e e e e e e e e e e e e e e e e e P
Subject 12858 TAATAGACGAACTGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 12935

eg. Score: 167.32 (90), E value: 7.41x10"%, Identity: 98/102 (96.1%), Gaps: 0/102 (0%), Strand: + [ +

Query 79 AATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

FEEEEE TEEEerr e e e e e et e e e e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ey
Subject 15330 AATGGGGGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAAGAGAAGATACCATCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 15428

Query 178 GTC 180

11
Subject 15429 GTC 15431

eh. Score: 167.32 (90), E value: 7.41x10!, Identity: 109/118 (92.4%), Gaps: 1/118 (0.8%), Strand: + [ +

Query 63 CAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAAT 161

CETEEEEereeer et rerer e et e e e et teer e terr e e e et e P e e e e e e e ey
Subject 17453 CATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTTTCCGATTTCAAATACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAAT 17551

Query 162 AAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEE PR et
Subject 17552 AAATTGA-TAAATTATGTC 17569

ei. Score: 167.32 (90), E value: 7.41x10™*!, Identity: 152/181 (84%), Gaps: 7/181 (3.9%), Strand: + | +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R N N R N e e N e A e N e R N R R R RO R N R R R RN AR AR AN E A NN
Subject 19686 AATACACCTTCCGCAGATTAAGTTCACCTGGTA--CCCAAA-A-TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCTACGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATT 19779

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGT 179

CEEEEE rree tee teer e e e eer e e et e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 19780 GCAAGTAATAGACGAACTGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGT 19861

ej. Score: 167.32 (90), E value: 7.41x10™#', Identity: 123/139 (88.5%), Gaps: 2/139 (1.4%), Strand: + [ +

Query 38 AAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTA 136

FEEEEEEEErreerrere et e ree e e et e b b e e e e e e e e e e e e e e e et e rern
Subject 21079 AAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTATAAGCGGTCAAAAGGTGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGACACCTTCTAGAGATTC 21177

Query 137 T-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

FrE e e rerree e tereerr trerrer
Subject 21178 TGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 21216

ek. Score: 167.32 (90), E value: 7.41x10"%, Identity: 123/139 (88.5%), Gaps: 2/139 (1.4%), Strand: + / +

Query 38 AAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTA 136

RN R R R R e R R R RN e R RN N RN RN RN R R R R R R RN R R R AN AR RN N R N AR
Subject 23133 AAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTATAAGCGGTCAAAAGGTGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGACACCTTCTAGAGATTC 23231

Query 137 T-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

FrE e et e L
Subject 23232 TGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 23270

el. Score: 165.47 (89), E value: 2.67x107%°, Identity: 107/116 (92.2%), Gaps: 0/116 (0%), Strand: + | +

Query 63 CAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAA 163

R R RN R R R R AR R R R R R N N R R AR R R R A RN R AR RR AR RN
Subject 3807 CATTTTAACGGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGATAAACAGGAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAA 3907

Query 164 ATTGACTAAGTTATG 178

FEEEE TEEEEErT
Subject 3908 ATTGAATAAGTTATG 3922

em. Score: 165.47 (89), E value: 2.67x107%°, Identity: 144/170 (84.7%), Gaps: 5/170 (2.9%), Strand: + | +

Query 6 ACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 102

N N e e A R R R R R e N R e O RN R RN R R AN R R R RN R AR RN RN NN RN
Subject 11601 ACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 11698

Query 103 TACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAA 172
RN RN R R R R e e R RN R R R AR RN A A AR R AN AR



Subject 11699 TACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAA 11768

en. Score: 165.47 (89), E value: 2.67x10%°, Identity: 154/183 (84.2%), Gaps: 14/183 (7.7%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCA-AAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT

96

Subject 24234 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGT-A-CAGAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATTGGTGATTT--C-A- 24325
Query 97 TTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180
FErrrreer ceeerrrrrereeer tr trrr e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 24326 ———AA-TACCAGATAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 24405
eo.Score:165.47(89),Evalue:2.67XI04°,IdentHy:143/168(85.1%ﬂ,Gaps:7/168(4.2%ﬂ,Strand:+/-
Query 15 AGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACA 111
R N e e N e e e e AR e N e R R R RN N N R R R RN R RN NN AR RR RN
Subject 52421 AGATTAAGTTCACCTGGTA-CCCAAAA-A-TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCCACGCGGTCAAATTGGG-GATTTTCCGATTTCAAGTACGAGACG 52328
Query 112 AACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180
FEEEEErrrereeer trerere teeer e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 52327 AACAGAAGATACCTTCTACAGATGATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATGATGTC 52259
ep. Score: 163.63 (88), E value: 9.59x107*, Identity: 149/178 (83.7%), Gaps: 6/178 (3.4%), Strand: + [ +
Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

Subject 935 AAGATACCTTCTACAGATT--ATTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 1033

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN R N R R R e e N N A R R R R AR RN AR RN AR R ER RN
Subject 1034 AAGTACCAGGCGAACAGAAGTCACCTTCTAGAGATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 1169

eq. Score: 163.63 (88), E value: 9.59x107*, Identity: 152/182 (83.5%), Gaps: 7/182 (3.8%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

Subject 3978 AATACACCTTCCGCAGATTAAGTTCACCTGGTA--CCCAAA-A-TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCTACGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTTC 4073

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

R R R R R N R RN R R RN R RN R RN RN RN RN RN R NN RARR RN
Subject 4074 AAGTAATAGACGAACTGAAGATACCTACTAAGGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 4154

er. Score: 163.63 (88), E value: 9.59x1074°, Identity: 150/179 (83.8%), Gaps: 7/179 (3.9%), Strand: + /[ -

Query 4 ACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCA

RN R e A R R R e R R R N e A N e e R e R R A R R AR R RN AR R R R RN RN
Subject 27436 ACACCTTCTGCAGATTAAGTTCACCTGGTA--CCCAAA-A-TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCTACGAGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTTCA

Query 101 AGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEETrrr e eee e reer e eer et e e e e e e e e e e e e e
Subject 27342 AGTAATAGACGAACTGAAGAAACCTTCTACAGATCATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 27263

es. Score: 163.63 (88), E value: 9.59x107%, Identity: 122/138 (88.4%), Gaps: 3/138 (2.2%), Strand: + / -

Query 45 TAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAA

Subject 45119 TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCTACGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTTCAAGTAATAGACGAACTGAAGATACCTTCTACAGATGATTTAA

Query 142 ACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEEEEEEEE R e e e e e ety
Subject 45021 ACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 44983

et. Score: 163.63 (88), E value: 9.59x10™°, 1dentity: 150/179 (83.8%), Gaps: 7/179 (3.9%), Strand: + | -

Query 4 ACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCA

RN R R e R A E e e R R e e A e O R R e e RN RN R RN RN R RN R A
Subject 52662 ACACCTTCCGCAGATTAAGTTCACCTGGTA--CCCAAA-A-TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCTACGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTTCA

Query 101 AGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEETeer eer eereer et tee e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 52568 AGTAATAGACGAACTGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTAATGTC 52489

eu. Score: 163.63 (88), E value: 9.59x1074°, Identity: 122/138 (88.4%), Gaps: 3/138 (2.2%), Strand: + /[ -

Query 45 TAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAA

Subject 53525 TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCTACGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTTCAAGTAATAGACGAACTGAAGATACCTTCTACAGATGATTTAA

Query 142 ACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEEEE e e e e e e ety
Subject 53427 ACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 53389

ev. Score: 161.78 (87), E value: 3.45x1073, Identity: 114/127 (89.8%), Gaps: 1/127 (0.8%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC

CEEETEEREEEEr e e e e e e e e Cer e e e e e e e e e e et et e e e e e e e e e
Subject 19150 AAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATATTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTACGATTTC

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTA 127

FEEEE T PR r 1l
Subject 19249 GAGTACAAAGCGAACAGAAGATAC-TTA 19275

100

27343

141

45022

100

52569

141

53428

99

19248



ew. Score: 161.78 (87), E value: 3.45x107°, Identity: 121/137 (88.3%), Gaps: 3/137 (2.2%), Strand: + | -

Query 45 TAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAA 141

Subject 45466 TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCTACGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTTCAAGTAATAGACGAACTGAAGATACCTTCTACAGATGATTTAA 45369

Query 142 ACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGT 179

FECEEEEEEEEEE e e e e et ety
Subject 45368 ACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGT 45331

ex. Score: 161.78 (87), E value: 3.45x1073%, I1dentity: 97/102 (95.1%), Gaps: 0/102 (0%), Strand: + | -

Query 79 AATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

RN R R RN R e R N e N A A R R N RN R R RN N R RN RN R RN RN AR RN RRAR RN
Subject 52937 AATGGGGGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAAGAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 52839

Query 178 GTC 180

11
Subject 52838 GTC 52836

ey. Score: 159.93 (86), E value: 1.24x10°38, Identity: 90/92 (97.8%), Gaps: 0/92 (0%), Strand: + | +

Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 102
FEEEEEErrerrrrrerrere e e e e e e e e e reer e ee e e e e e e e et e e e e e e e e

Subject 22416 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 22507

ez. Score: 159.93 (86), E value: 1.24x10°38, Identity: 90/92 (97.8%), Gaps: 0/92 (0%), Strand: + | +

Query 11 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 102
FEEEEEEEEErrrrrerr e e e e e e e e e e e e reerreee e e e ee e e et e e et e e et e e e rrrd

Subject 23917 CTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAG 24008

fa. Score: 159.93 (86), E value: 1.24x1073%, Identity: 96/101 (95%), Gaps: 0/101 (0%), Strand: + / -

Query 79 AATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

CEEEEE TEEerr e e e e e e e e e reeee e et e ee tere e e e e e e e e e e e e e e e e ey
Subject 53720 AATGGGGGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAAGAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 53622

Query 178 GT 179

I
Subject 53621 GT 53620

fb. Score: 158.09 (85), E value: 4.46x10738, 1dentity: 151/182 (83%), Gaps: 7/182 (3.8%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R e N R N e e e e N N e R N R A R RO R N R R R RN R AR A NN RN
Subject 20497 AATACACCTTCCGCAGATTAAGTTCACCTGGTA—-CCCAAA-A-TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCTACGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGACT 20590

Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEEEE reee tee teeeeereer te teee e e e e e e e e e e e e e e e P
Subject 20591 TCAAGTAATAGACGAACTGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 20673

fc. Score: 156.24 (84), E value: 1.60x10737, Identity: 96/102 (94.1%), Gaps: 0/102 (0%), Strand: + | +

Query 79 AATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGT 179

FECEEE TEEEEEr et e e e e e e e e e e e te teee e e e e e e e e e e e e e e e e e rr
Subject 4469 AATGGGGGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTAAACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGTGT 4569

Query 180 C 1890

|
Subject 4570 C 4570

fd. Score: 156.24 (84), E value: 1.60x10737, Identity: 148/178 (83.1%), Gaps: 8/178 (4.5%), Strand: + [ +

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R R e e e e R N R N R R RN N e N e RN AR R RN RN RN AR RN RN ARE
Subject 4856 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 4955

Query 100 AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

R R e e R e e R N R NN A R AR A N AR AR RO AR N
Subject 4956 AAGTACCAGGCGAACAGAAGACACCT-AGA—-GATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 5028

fe. Score: 156.24 (84), E value: 1.60x10737, Identity: 96/102 (94.1%), Gaps: 0/102 (0%), Strand: + / +

Query 79 AATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

FECEEE Ferr teere e e rreererrer e tereer et e o e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 106513 AATGGGGGATTGTCCGATTTTAAGTACCAGACAAAGAGAAGATACCATCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 10611

Query 178 GTC 180

11
Subject 10612 GTC 10614

ff. Score: 156.24 (84), E value: 1.60x10%7, Identity: 96/102 (94.1%), Gaps: 0/102 (0%), Strand: + [ +

Query 79 AATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

CEEEEE Tere eereer e teerr e et e e reeee e et r e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ey
Subject 13388 AATGGGGGATTGTCCGATTTTAAGTACCAGACAAAGAGAAGATACCATCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 13486

Query 178 GTC 180

N
Subject 13487 GTC 13489



fg. Score: 156.24 (84), E value: 1.60><10'37, Identity: 148/178 (83.1%), Gaps: 8/178 (4.5%), Strand: + | +

Query

1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97
RN e e RN e R N R N R N R R R R N e A R A R R AN R R R RN R AR RA RN RRA RN

Subject 18345 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 18442
Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

Subject 18443 TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGACACCT-AGA--GATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 18517

fh. Score: 156.24 (84), E value: 1.60x10%", Identity: 148/178 (83.1%), Gaps: 8/178 (4.5%), Strand: + | +

Query

1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97
R N e RN R N R N R N R R R R N R e A R A R R AN R R R RN R AR AR NN

Subject 23793 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 23890
Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

Subject 23891 TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGACACCT-AGA--GATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 23965

fi. Score: 156.24 (84), E value: 1.60x10°37, Identity: 148/178 (83.1%), Gaps: 8/178 (4.5%), Strand: + |/ -

Query

1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97
R R e e e RN e A N R N R R N R e R A R AR R R R RN R AR A RN N RN

Subject 27092 AAGATACCTTCTACAGAATAT-TTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 26995
Query 98 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

Subject 26994 TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGACACCT-AGA--GATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 26920

fj. Score: 154.39 (83), E value: 5.77x10737, Identity: 118/135 (87.4%), Gaps: 2/135 (1.5%), Strand: + / -
Query 42 CAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TT 139

Subject 54309 CAGTTAATTGCCTAAGTTTTACATTATAAGCGGTCAAAAGGTGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGACACCTTCTAGAGATTCTGTT 54211
Query 140 AAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

Subject 54210 CAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 54176

fk. Score: 152.55 (82), E value: 2.08x1073, Identity: 148/179 (82.7%), Gaps: 7/179 (3.9%), Strand: + / -

Query

Subject 3255
Query 10

Subject 3246

4 ACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCA 100

RN e R N R e R R O A A e e e R N e e R R RO R AR R R R RN R AR R RN RA R RN
5 ACACCTTCTGCAGATAAAGTTCACCTGGTA--CCCAAA-A-TAATTTGACCAAGTTATGA-AATTCTACGAGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTTCA 32462

1 AGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEErrer tee e et e e P e e e e e e e e e e e e e e
1 AGTAATAGACGAACTGAAGAAACATTCTACAGATCATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAATTATGTC 32382

fl. Score: 150.70 (81), E value: 7.46x10°3%, Identity: 136/162 (84%), Gaps: 5/162 (3.1%), Strand: + [ +

Query 1

Subject 4208
Query 100

Subject 4308

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTC 99

R e e R R e R R R A R RN R e A e N R R R A R A RN A R A RN R AR RN B R
AAGATAACTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACACAAACAATAAATTGCCTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTTTC 4307

AAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACA 159

RN R R R R R R R R R e A R N A A RN A N AR
AAGTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTACGCAAAAACA 4367

fm. Score: 150.70 (81), E value: 7.46x1073%, Identity: 106/118 (89.8%), Gaps: 1/118 (0.8%), Strand: + [ +

Query 6

Subject 1499
Query 16

Subject 1509
fn. Score: 150
Query

Subject 2072
Query 9

Subject 2082

fo. Score: 150
Query 7

4 AATT-TAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAAT 161

R R RN R R R R R R R N N N R R R R N R N R R RN R RN R RN AR RN RN AR
4 AATTCTACGCGGTCAAAATGGGTGAATTTCCGATTTCAAGTAATAGACGAACTGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAAC 15092

2 AAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEETEEr et
3 AAATTGACTAAGTAATGTC 15111

.70 (81), E value: 7.46x1073, Identity: 147/178 (82.6%), Gaps: 8/178 (4.5%), Strand: + [ +

1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

R R e R e R R N R N R R R R N e A R A R R AR R R R RN R AR A RN R RN
7 AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 20824

8 TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN R R R R e e R O A A e A R A R R A R RN AR R AR R R RN
5 TCAAGTACAAGGCGAACAGAAGACACCT-AGA-—GATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 20899

.70 (81), E value: 7.46x10°3¢, Identity: 95/102 (93.1%), Gaps: 0/102 (0%), Strand: + | +

9 AATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177
FEEEEE TR Eerr e e e e e e et e e e e e et e ee e e e e e e e e Fer e e e e e e e e

Subject 21905 AATGGGGGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAAGAGAAGATACCTACTAAAGATTATTTAAACCTGGTAAACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTGT 22003
Query 178 GTC 180

Subject 22004 GTC 22006

fp. Score: 150
Query

.70 (81), E value: 7.46x1073%, Identity: 147/178 (82.6%), Gaps: 8/178 (4.5%), Strand: + | +
1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGT-TTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97



Subject 22292
Query 98

Subject 22390

R e e e e R R R N R R R R e e A R RN RN R RN RN R RN RN R NN RN
AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTAATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 22389
TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN A R R R e e R O R A e A R A R R R RN AR R AR R R R RN
TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGACACCT-AGA—-GATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 22464

fq. Score: 150.70 (81), E value: 7.46x1073°, Identity: 95/102 (93.1%), Gaps: 0/102 (0%), Strand: + /[ -

Query 79

Subject 40158
Query 178

Subject 40059

AATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 177

RN AR R R RN R e N R N e R R A RN R RN AR R R RN R RN R R R RN R AR RN RN
AATGGGGGATTATCCGATTTCAATTACTAGACAAAGAGAAGATACCATCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTAT 40060

GTC 180

N
GTC 40057

fr. Score: 148.85 (80), E value: 2.68x1073, Identity: 116/133 (87.2%), Gaps: 3/133 (2.3%), Strand: + [ +

Query 45

Subject 17924
Query 142

Subject 18023

TAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAA 141

R N e N R R N R R R R N N A R R R R R R R RN R R R RN RO R R AR R
TAAATTGACTAAGTTGTGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTTTCAAGTACCAGGCGAACAGAAGATACCTTCTAGAGATTCTGTTCA 18022

ACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

CPEEEErE Terrreer teeeer e rerrrnd
A-CTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 18055

fs. Score: 147.01 (79), E value: 9.66x1073%, Identity: 121/141 (85.8%), Gaps: 3/141 (2.1%), Strand: + / -

Query 1

Subject 28087
Query 98

Subject 27989

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

RN e e e RN e A R N R R N R e A R A R AR R R R RN RN R A NN NN A
AAGACACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCTT 27990

TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTT 139

FEEEEEEEErE b rere e et et terrerr
TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGATACATTCTTGAGATTATTT 27948

ft. Score: 145.16 (78), E value: 3.47x10°34, Identity: 146/178 (82%), Gaps: 8/178 (4.5%), Strand: + [ -

Query 1

Subject 32328
Query 98

Subject 32230

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97
R R e RN e R R R RN R R R e A R A e R R R A R RN R AR AR NN
AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAAAAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTCAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 32231
TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

(RN R e e R R A e e A N e R N A NN R RO R AR RN B AR
TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGACACCT-AGA--GATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 32156

fu. Score: 143.31 (77), E value: 1.25x10733, Identity: 145/177 (81.9%), Gaps: 8/177 (4.5%), Strand: + [ +

Query 2

Subject 20151
Query 99

Subject 20249

AGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTT 98

R e e e R RN R R R N R A N A R R N e A e R R R RN R R R RN R AR RN RRA NN
AGATACCTACTAAAGAATAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATTT 20248

CAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

R N R R e e A e e A e R e R N R R AR RN N A AR AR R RN RN
CAAGTACAAGGCGAACAGAAGACACCT-AGA--GATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT 20322

fv. Score: 128.54 (69), E value: 3.50x1072%, Identity: 144/178 (80.9%), Gaps: 13/178 (7.3%), Strand: + | +

Query 1

Subject 18691
Query 98

Subject 18784

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 97

L e A e e e R e e e e O R e N R e A R N R A e A R R RN AR AR NN Ry
AAGATACCTACTAAAGATTAT-TTAAACCTGGT-A-C-ACAA-A-TAAATTGACTAAGTTATGTCATTTTAAGAGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGATT 18783

TCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTT 175

RN A R R R e e e R R O R A e A R A N R R RN AR R AR R R R RN
TCAAGTACCAGGCGAACAGAAGACACCT-AGA—-GATTCTGTTCAAC-TGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGTCTAAGTT 18858

fw. Score: 121.15 (65), E value: 5.85x10727, Identity: 69/71 (97.2%), Gaps: 0/71 (0%), Strand: + [ -

Query 110

Subject 33743

CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CEEEE TEerrerr et terr e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAAACTGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 33673

fx. Score: 115.61 (62), E value: 2.72x1072°, Identity: 68/71 (95.8%), Gaps: 0/71 (0%), Strand: + / -

Query 110

Subject 28094

CAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEE TEere e tere e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CAAACTGAAGACACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 28024

fy. Score: 113.77 (61), E value: 9.79x1072%, Identity: 116/142 (81.7%), Gaps: 5/142 (3.5%), Strand: + | -

Query 1

Subject 33206
Query 97

Subject 33109

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTA-ACAA-TTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT 96

R RN e R e A R N R e e N A N R R R AN R R R RN R AR AR R
AAGATACCTTCTACAGAATAT-TTAAATCTGGTACACAAAAACAATAAATTG-AAAATGTTATGTAATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGCT 33110

TTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTT 139

AR AR R RN R R R I AR R AR RN
TTCAAGTACCAGGCGAACAGAAGATACATTCTTGAGATTATTT 33067

fz. Score: 108.23 (58), E value: 4.56x10°2%, Identity: 91/106 (85.8%), Gaps: 5/106 (4.7%), Strand: + | -

Query 1

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTA--ACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT 96



A e e e AR R R RN R R N N e A R AR AR R RN NN R RN R AR RN R RN
Subject 26862 AAGATACCTTTTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAGTAAATTGACTAA-TTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT 26766

Query 97 TTCAAGT 103

LT
Subject 26765 TTCAAGT 26759

ga. Score: 108.23 (58), E value: 4.56x10°2, Identity: 91/106 (85.8%), Gaps: 5/106 (4.7%), Strand: + | -

AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTA--ACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT 96

R RN N e R e e R N R R RN RN R NN O RN e R R R AN R R R RN R AR A RN NN RN
Subject 32098 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGTTACACAAAAACAGTAAATTGACTAA-TTTATGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT 32002

Query 1

Query 97 TTCAAGT 103

FEEETT
Subject 32001 TTCAAGT 31995

gb. Score: 108.23 (58), E value: 4.56x10°23, Identity: 91/106 (85.8%), Gaps: 5/106 (4.7%), Strand: + / -
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTA-—ACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT 96

R RN R e R e e R N R R N RN RN R R RN R e A R R AN R R R RN R AR RN RRAR RN
Subject 37931 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGTTACACAAAAACAGTAAATTGACTAA-TTTACGTCATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGAT 37835

Query 1

Query 97 TTCAAGT 103

FEETET
Subject 37834 TTCAAGT 37828

gc. Score: 100.84 (54), E value: 7.63x10721, Identity: 104/128 (81.3%), Gaps: 3/128 (2.3%), Strand: + [ +
AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAA-CTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTT-TAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCCGA 95

R N A R e R A R R e e e A A A R R A e e RN R AR AR A NN R AR
Subject 297354 AAGATACCTTCTACAGATTAT-TTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGGCTAGGTTATGTCATTCTAAGAGACCAAAATGGGTGATTTTCCGA 297449

Query 1

Query 96 TTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTT 126

RN e RN AR AR
Subject 297450 TTTCAAGTACCCGGTGAACAGAAGATAACTT 297480

ref|[NT_037436.4| Drosophila melanogaster chromosome 3L Hit 2. Length: 28,110,227
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a. Score: 305.82 (165), E value: 1.51x10°%2, Identity: 175/180 (97.2%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + / -

1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCC 93
FEPEEEETEEErrer e e et e e et e e et e e e e e et e e e e e e e e e e e e ee et e e e e e e e e ey

Subject 23571974 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTTC 23571882

94 GATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEEEEr e et e e e e et eer e e e e e e et e e e e e e e e e e e e e
Subject 23571881 GATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTAGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 23571795

Query

Query

b. Score: 305.82 (165), E value: 1.51x10°%2, Identity: 175/180 (97.2%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + / -
1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCC 93

FEEEEEEEErrrer et e e e re e e e e ter e e e e e e e e e e e e Fer e e e e e e
Subject 23572205 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGGAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGAGTGATTTTCC 23572113

94 GATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

CECEEEEEEEE e e e e e et e e eee e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
Subject 23572112 GATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 23572026

Query

Query

c. Score: 283.66 (153), E value: 7.05x10°'%, Identity: 171/180 (95%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + / -
1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCC 93

FECEEEEEErEE Prrer e et e et e e e e e e e e e e e e e e Fer e e e e e e e rerrrr
Subject 23572676 AAGACACCTTCTGGAGATTCTGTTCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTCC 23572584

94 GATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FEEEEEEEErrrrererreeeer e ree et te ree e e e e e e e e e e e e e e e P e e e e err
Subject 23572583 GATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACATTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAACAACTATAAATTGACTAAGTTATGTC 23572497

Query

Query

d. Score: 278.12 (150), E value: 3.28x10°74, Identity: 170/180 (94.4%), Gaps: 0/180 (0%), Strand: + / -

1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCC 93
FEPEEEEEEErr terrree et cerrree e cerrer e e et e e et ree e e trree et e e e e e e e e

Subject 23572909 AAGACACCTTCTGGAGATTCTGATCAACTGGTACGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTAATTTTCC 23572817

94 GATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACCTTATACAGATTATTTAAACCTGGTACACAAAAACAATAAATTGACTAAGTTATGTC 180

FECEEEEEEEEEr e et et e e et e eee e e e e e e e e e e e et e Per e e e e e e
Subject 23572816 GATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGATACATTCTACAGATTATTTAAACCTGGTACACAACAACTATAAATTGACTAAGTTATGTC 23572730

Query

Query

e. Score: 206.10 (111), E value: 1.57x107°2, Identity: 117/120 (97.5%), Gaps: 0/120 (0%), Strand: + / -



Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCC 93

CECEEEEEEEEE e et et e e e et eee e e e e e e e e e Fer e e e e e e e e e e
Subject 23572443 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGGAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTTACATTTTAAGCGGTCAAAATGGGTGATTTTCC 23572351

Query 94 GATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGA 120

RN RN RN RN
Subject 23572350 GATTTCAAGTACCAGACAAACAGAAGA 23572324

f. Score: 139.62 (75), E value: 1.62x10732, |dentity: 79/81 (97.5%), Gaps: 0/81 (0%), Strand: + | -

Query 1 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACAATTTAAGCGGTCAAAAT 81

FEECEEEEEE e e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e et teee e peer e
Subject 23571741 AAGACACCTTCTAGAGATTCTGTTCAACTGGTAAGCAAAAACAGTAAATTGCCTAAGTTTAACATTTTAATCGGTCAAAAT 23571661



